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ไวรัสเด็งกี่เป็น Flavivirus ที่เพิ่มจำนวนในไซโทพลาสมของเซลล์ที่ติดเชื้อ แต่โปรตีน capsid (C) ของเด็งกี่และ Flaviviruses ถูกตรวจพบในนิวเคลียส โดยเฉพาะใน นิวคลีโอลัส ของเซลล์ที่ติดเชื้อได้ด้วย อย่างไรก็ตามความสำคัญของปรากฏการณ์ดังกล่าวนี้ยังไม่มีรายงานในไวรัสเด็งกี่ ในการศึกษานี้คณะผู้วิจัยได้ใช้ Full-length cDNA clone ของเชื้อไวรัสเด็งกี่ เป็นแม่แบบในการสร้างไวรัสเด็งกี่กลายพันธุ์ ที่มีการแทนที่กรดอะมิโนในยีนของ C ด้วย Alanine และมีการตัดกรดอะมิโนออก ในบริเวณที่คาดว่าเป็น nuclear localization signal (NLS) คือลำดับกรดอะมิโนที่ 6-9, 73-76 และ 85-100 ไวรัสที่มีการแทนที่ด้วย Alanine จำนวน 4 ชนิด นั้นมีชีวิตรอด (cK6-7A, cK73-74A, cR85A-K86A และ cR97-98A) การศึกษาโดยวิธี Indirect immunofluorescence พบโปรตีน C จากเชื้อเด็งกี่ต้นตอ ตั้งแต่ 6 ถึง 72 ชั่วโมงหลังการติดเชื้อในเซลล์ PS และ Vero บ่อยครั้ง แต่ไม่ค่อยพบในเซลล์ C6/36 นอกจากนั้นพบว่าเวลาหลังการติดเชื้อ ปริมาณเชื้อและความหนาแน่นของเซลล์มีผลกระทบเพียงเล็กน้อยต่อการเข้านิวคลีโอลัสของโปรตีน C จากการศึกษาไวรัสเด็งกี่กลายพันธุ์พบว่า การแทนที่กรดอะมิโนที่มีประจุบวกด้วย Ala ที่ตำแหน่ง 73-74 และ 85-86 ของโปรตีน C มีผลทำให้ความสามารถในการเข้านิวเคลียสของโปรตีน C ลดลงอย่างมาก.ในเซลล์ PS และ Vero ส่วนการแทนที่กรดอะมิโนที่ตำแหน่ง 6-9 และ 97-98 นั้นมีผลทำให้การเข้านิวเคลียสของโปรตีน C ลดลงในชั่วโมงที่ 72 หลังการติดเชื้อ ในเซลล์ PS เท่านั้น แต่ไม่มีผลในเซลล์ Vero นอกจากนี้ยังพบว่า เชื้อ cR85A-K86A 9 ยังเป็นเชื้อที่มีความสามารถในการเพิ่มจำนวนได้ต่ำที่สุดในเซลล์ PS และต่ำที่สุดตัวหนึ่งในเซลล์ Vero ผลการทดลองนี้ชี้ให้เห็นว่าโปรตีน C ของไวรัสเด็งกี่ซีโรไทป์ 2 มีกรดอะมิโนมากกว่าหนึ่งบริเวณที่ทำหน้าที่เป็น NLS และดูเหมือนว่าการเข้านิวเคลียสของโปรตีน C จะช่วยให้ไวรัสเด็งกี่เพิ่มจำนวนอย่างมีประสิทธิภาพ
